19.ANMO79

CTynujcku mporpaM : AHUMAJIHA MPOU3BOAHA

Hazus npeamera: PAUYHAPCKHU ITPOI'PAMU Y OIUVIEMEIBLUBABY ) KUBOTHUIHA - ANIMAL
BREEDING SOFTWARE

HacraBnuk: np CHe:xxana Tpusynosuh, pea. npod.; np /by6a IlITp6an, BaH. nmpod.

Cratyc npeamera: U360pHu

Bbpoj ECIIB: 6

YcaoB: Hema

us npeamera

Ymo3HaBame CTyleHaTa ca padyHapCKUAM IPOrpaMiMa KOjH ce€ NMPUMERY]jy MPIUTUKOM CIIPOBOhEHma OATajHBavYKNX
nporpama y crogapctBy. OcnocoOsbaBame CTyIeHATa 3a HENOoCpedaH paj ca IporpaMiMa 3a Boleme MaTHYHe
EBUJICHITH]€ ¥ CTOYapCTBY.

Hcxon npeamera

CTyZIeHT KOjH je cTeKao TeOpHjCKa M MPaKTHYHA 3Hamba HEONXOJHA 32 aHAIU3Y H PEllaBambe NPAaKTHIHNX IpodiiemMa
u3 oOnmacTy Bohema MaTudHE eBuaeHIHje, Gpopmupame Oase momaraka u cupoBolerma KBaHTUTATHBHO T'€HETCKUX
aHanmuza. CTyIEHT KOjH je YHO3HAaT ca Hay4YHO HMCTPa)XMBAuKUM PagoM M3 00NacTH oIuieMemHBama jaoMahnx
KUBOTHIa Kpo3 Kopuimheme U aHAIM3Upame JHUTepaType, NPHUKYIUbakme W TyMadelme IOoJaraka, JOHOIICHE
BaJbaHHUX CY/IOBA 3a pellaBame oxpeleHnx mpodiema u3 oBe odmacTy.

Capgpaxaj npeqmera
Teopujcka nacmasa
baze mogaraka. MaTu4Ha eBUACHINja y TOBEAApCTBY. MaTHYHA €BHACHIMjA Y CBU-ApCTBY. MaTH4YHA €BUICHIN]a

y OBUYapCcTBy. MaTH4YHa €BHICHIMja y KO3apcTBY. MaTudHa eBHICHIHMja y KOBWApCTBY. MaTHuHa eBUICHLHUja y
*uBHHApCTBY. OOpaja mojaTaka U3 MaTHIHE EBUACHIIN]C.

Ipaxkmuuna nacmasa:Bexcoe, [pyeu obauyu nacmage, Cmyoujcku ucmpasicusayku pao

[porpamu 3a tabenapHe npopauyre. Popmupame 6a3e moxataka. CodTBepH 3a BOeHe MAaTHYHE CBUICHLMjE Y
roBegapctBy. CodtBepr 3a BoOljeme MaTH4HE eBUICHIMje Yy cBHBbapcTBy. CodTBepH 3a BOheme MaTH4HE
eBuneHnuje opuapcTBy. CodrBepu 3a Boheme MaTtnuHe eBuaeHnuje y kozapctBy. CodrBepu 3a Boljerme MaTuuHe
eBHJIeHIIUje y KomapcTBy. CodTBepH 3a Boh)ere MaTU4HE €BUICHIIN]E Y )KUBUHAPCTBY.
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Bpoj uacoBa akTHBHE HACTaBe ‘ Teopujcka Hacrapa: 30 [pakruuna Hacrapa: 30

Metoae usBolema HacTaBe

Teopujcku €0 HACTaBE Ce M3BOAM y3 MPHUMEHY MpE3CHTAIMja KOje Cy MPHUIPEMIbCHE TaKO Ja CTYACHTH HUMajy
BU3YCIIHH TPUKA3 HACTABHUX jeauHuIa. [IpakTudyHa HacTaBa ce OZBHja Yy JJaDOPAaTOPHUjH 3a IMPUMEHY KOMITjyTepa
coTBepa u3 06aCTH CHIPOBONEHa O/IrajUBAYKHX MIPOrpama.

Ouena 3Hama (MakcumaJjnu Opoj noena 100)

II0CHa

IMpenucnuthe odaBe3e 3aBpuIHY HCIUT 1oeHa
AKTHBHOCT Y TOKY IIpe/aBamba [TUCMEHH UCTIUT
IpaKTHYHA HACTaBa YCMEHH HCITUT 50

KOJIOKBHjyM-1

ceMHHap-u 50




